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Supplementary  Figure  1  |  Cholesterol  and  lipoprotein  profiles  of  plasma  and  isolated  HDL. 
Representative FPLC (black lines) and cholesterol profiles (dashed lines) of plasma samples from a (a) 
healthy and an (b) ESRD subject. Total cholesterol concentrations were analyzed photometrically. (c) 
Cholesterol elution profile of healthy HDL isolated by sequential ultracentrifugation. 



Supplementary Table 1 

  ESRD Control

AccNr  Name 

Number of 
individual 
peptides 

Subjects with 
detectable 
proteins  emPAI 

Number of 
individual 
peptides 

Subjects with 
detectable 
proteins  emPAI 

P02647  ApoA‐I  65 10/10 12.373 69  8/8 14.489
P02652  ApoA‐II  15 10/10 5.135 15  8/8 6.295
P05090  ApoD  18 10/10 4.546 17  8/8 3.897
P68871  Hemoglobin (subunit beta)  13 5/10 2.249 5  2/8 0.833
P02656  ApoC‐III  8 10/10 2.117 7  8/8 1.695
P35542  SAA4  13 10/10 2.037 12  8/8 2.232
P69905  Hemoglobin (subunit alpha)  9 4/10 1.917 2  3/8 0.348
P06727  Apolipoprotein A‐IV (Apo‐AIV)  47 10/10 1.828 26  7/8 0.741
P02768  Serum albumin  74 10/10 1.570 49  8/8 0.899
P02735  SAA  11 9/10 1.523 6  7/8 0.885
P27169  PON1  21 10/10 1.405 19  8/8 1.294
P01009  Alpha‐1‐antitrypsin  30 9/10 1.368 24  6/8 1.109
P02655  ApoC‐II  8 8/10 1.339 7  7/8 0.507
O95445  ApoM  14 10/10 1.126 7  8/8 1.009
P02649  ApoE  29 10/10 1.096 29  8/8 1.440
P01034  Cystatin C  6 7/10 0.718 0  0/8 0.000
O14791  ApoL  18 10/10 0.677 17  8/8 0.579
P02654  ApoC‐I  6 9/10 0.473 6  7/8 0.644
Q96QR1  Secretoglobin family 3A member 1 (Ugrp2)  1 2/10 0.468 2  2/8 0.468
P01834  Ig kappa chain C region 4 4/10 0.465 0  0/8 0.000
P55058  Phospholipid transfer protein (PLTP)  16 10/10 0.431 13  6/8 0.462
Q9UHG3  Prenylcysteine oxidase 1 (PCYOX1)  20 9/10 0.394 17  7/8 0.485
P10909  ApoJ  14 10/10 0.334 13  7/8 0.369
P02766  Transthyretin (TTR)  2 3/10 0.329 2  2/8 0.233
Q15166  Serum paraoxonase/lactonase 3  9 9/10 0.316 10  8/8 0.254
Q13790  ApoF  6 10/10 0.277 3  8/8 0.194
P00746  Complement factor D (CFD)  3 7/10 0.261 0  0/8 0.000
P04180  LCAT  10 8/10 0.260 5  5/8 0.209
P02775  Platelet basic protein (PBP)  2 5/10 0.243 2  2/8 0.166
P61769  Beta‐2‐microglobulin 3 5/10 0.243 1  1/8 0.166
P11597  CETP  6 5/10 0.242 8  6/8 0.325
P15144  Aminopeptidase N  11 4/10 0.223 0  0/8 0.000
P55056  ApoC‐IV  2 2/10 0.214 3  4/8 0.219
P00739  Haptoglobin‐related protein  7 6/10 0.213 3  3/8 0.177
P02760  AMBP  7 6/10 0.206 0  0/8 0.000
P02763  Alpha‐1‐acid glycoprotein 1 (AGP 1)  3 7/10 0.200 2  1/8 0.259
P00738  Haptoglobin  9 6/10 0.195 3  2/8 0.125
Q8TDL5  VEMSGP  5 3/10 0.165 0  0/8 0.000
P19652  Alpha‐1‐acid glycoprotein 2 (AGP 2)  2 3/10 0.159 2  1/8 0.245
P01019  Angiotensinogen (Serpin A8)  4 4/10 0.153 4  3/8 0.098
P02765  Alpha‐2‐HS‐glycoprotein  4 6/10 0.145 5  4/8 0.201
P18428  Lipopolysaccharide‐binding protein (LBP)  7 8/10 0.131 9  5/8 0.297
P05155  Plasma protease C1 inhibitor  4 3/10 0.122 1  1/8 0.059
P02787  Transferrin  6 2/10 0.120 0  0/8 0.000
Q14623  Indian hedgehog protein (IHH) (HHG‐2)  2 1/10 0.116 3  2/8 0.116
P02748  Complement component C9  5 3/10 0.114 4  3/8 0.055
P60709  Actin, cytoplasmic 1  2 2/10 0.111 3  2/8 0.233
P02749  ApoH  2 5/10 0.107 0  0/8 0.000
P07988  Surfactant protein B (SP‐B)  3 4/10 0.101 1  1/8 0.101
P25311  Zinc‐alpha‐2‐glycoprotein (AZGP1)  3 4/10 0.101 0  0/8 0.000
P04114  ApoB‐100  63 8/10 0.097 26  6/8 0.053
P05556  Integrin beta‐1  7 5/10 0.094 2  2/8 0.049
Q13093  Platelet‐activating factor (PAF)  3 3/10 0.092 1  1/8 0.054
Q9BUN1  Uncharacterized protein C1orf56  3 4/10 0.092 2  3/8 0.098
P13688  Biliary glycoprotein 1 (BGP‐1)  2 3/10 0.083 0  0/8 0.000
P07602  Proactivator polypeptide  2 2/10 0.082 1  1/8 0.054
P58335  Anthrax toxin receptor 2  3 2/10 0.080 2  2/8 0.108
Q16762  Thiosulfate sulfurtransferase  1 9/10 0.080 1  4/8 0.080
P01024  Complement C3  21 9/10 0.071 7  7/8 0.020
P02774  Vitamin D‐binding protein (DBP)  4 4/10 0.061 0  0/8 0.000
Q9H6X2  Anthrax toxin receptor 1  4 4/10 0.058 0  0/8 0.000
P02671  Fibrinogen alpha chain 4 4/10 0.057 2  2/8 0.057
P04004  Vitronectin (VTN)  3 4/10 0.055 2  5/8 0.078
P0C0L4  Complement C4‐A  12 8/10 0.052 2  1/8 0.030
Q6PEZ8  Podocan‐like protein 1 1 3/10 0.050 1  1/8 0.050
P80108  GPI‐specific phospholipase D (GPLD1)  4 3/10 0.049 1  1/8 0.037
P41240  c‐src tyrosine kinase CSK  1 5/10 0.044 1  3/8 0.044
P08514  Integrin alpha‐IIb  2 2/10 0.037 6  2/8 0.139
Q99741  Cell division control protein 6 homolog  1 5/10 0.033 1  4/8 0.033
P08519  Apo(a)  1 2/10 0.009 0  0/8 0.000
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